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(a) fornecer ao produtor uma alternativa simplésiesite e ambientalmente favoravel para o
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PARECER TECNICO

I. Identificacdo do OGM

Designagao do OGMalgodéao DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7
Requerente:Dow AgroSciences Sementes & Biotecnologia BrasibLt

Espécie:Gossypium hirsutum L.

Caracteristica(s) inserida(s):O algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7 &
portador dos genesylF, crylAc e vip3Aal9, que codificam, respectivamente, as proteinas
CrylF, CrylAc e Vip3Aal9, as quais conferem resistéa lepiddpteros praga da parte aérea
da planta; do gene pat, que codifica a proteina, RAjual confere tolerancia ao herbicida
glufosinato de ambnio (usado como marcador de&glee do genaph4, que codifica a
proteina APH4, a qual atua como marcador de seliggiplantas transformadas (higromicina
B fosfotransferase).

Introducdo

O algodoeiro é uma dicotiledénea da familia davataas. O génedossypium é constituido
de 52 espécies distribuidas nos continentes: Afiima, Australia e América, sendo que
destas apenas 4 séo cultivadas sendo que 90%diazfoomundial de algodéao é

de Gossypium hirsutum L. e 8% deGossypium barbadense L. O Gossypium arboreumL. €
cultivado na india e Paquist&o &ossypium herbaceum L. atualmente é plantado apenas em
algumas regides secas da Africa e Asia (Lee,1984).



No Brasil, a regido Nordeste e a Centro-Oeste sgilacipais produtoras do pais, sendo

os Estados de Mato Grosso e Bahia responsavegSpoda producdo de pluma no pais, com
cerca de 1,7 milhdes de toneladas (Mton).

Em funcéo da distribuicdo espacial dos algododiativos e silvestres no Brasil e do
zoneamento agricola de 2004/05 do MAPA, Barros. ¢2005) publicaram a proposta de
zonas de exclusao de algodoeiros geneticamentdicaaldis no pais. Nesse sentido excluem o
cultivo de algodoeiros geneticamente modificadagg®es Amazobnia (todos os Estados da
regido Norte e parte da Amazénia legal dos Estddddato Grosso e Maranhdo), Pantanal
(Municipios do Pantanal dos Estados do Mato Greddato Grosso do Sul), Serid6 (Rio
Grande do Norte e Paraiba) e Norte da Bahia (Mpingide Macururé e Jaguarari). O
zoneamento proposto foi implantado visando impadgiossibilidade de possiveis cruzamentos
naturais de algoddo GM com populac¢des selvagesrais £ncontradas no Brasil.

Método de introducdo da(s) caracteristica(s):

O algodéo DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR10i/desenvolvido por meio de
cruzamento convencional do algodao DAS-21023-5 $£2A4236-5 com o algodao
SYNIR102- 7. O algodado DAS-21023-5 x DAS-242364g¢dao WideStrike) foi aprovado
para liberacdo comercial em 19 de margo de 2008epso CTNBio 01200.005322/2006-55.
O algodéo Glytol x TwinLink x COT102 (SYN-IR-102-W)i aprovado pela CTNBio em 09
de marco de 2017, processo 01200.001059/2015-63.

O algod&o DAS-21023-5 é portador do gendAc obtido deBacillus thuringiensis var.
kurstaki cepa HD73, que codifica a proteina Crylfue confere resisténcia a insetos, e do
genepat, que codifica a proteina PAT, que confere toldedao herbicida glufosinato de
aménio. O gene CrylAc (synpro) foram modificadaspeso otimizado de codons de plantas.
A transcricdo da sequéncia que codifica CrylAcsynfoi controlada pelo elemento
regulador que consistia do promotor ubiquitinaInileo, mais o0 exon 1 e intron 1 (ZmUbil;
(Christensen & Quail, 1996)). Sequéncias de pofidagho foram derivadas do terminador
bidirecional ORF25 de pTil5955 (Barker et al., )9&8gene pat (Eckes et al., 1989), foi
introduzido como um marcador de selecdo para difidegdo das plantas transformadas. A
transcricdo do gene pat é controlada pelo elemegtdador que consiste do promotor da
manopina sintase degrobacterium tumefaciens pTil5955 (Barker et al., 1983) e quatro
cépias do realcador da octopina sintase (40CSYidch5 (Ellis et al., 1987). Do mesmo
modo que as sequéncias codificadoras de CrylApi(syras sequéncias de poliadenilacao
foram derivadas do terminador bidirecional ORF2pTA5955 (Barker et al., 1983). Os
genes foram clonados no T-DNA do vetor binario pN89006.

O algodao DAS-24236-5 € portador do gendF obtido deBacillus thuringiensis var

aizawai cepa PS811, que codifica a proteina Crydé& confere resisténcia aos insetos, e do
gene pat que codifica a proteina PAT, que confdegdncia ao herbicida glufosinato de
amonio. Nesta construcdo o genglF esta regulado pelo promotor da manopina sintase
de Agrobacterium tumefasciens e 0 gengoat tem a ubiquitina de milho como elemento
regulador. Os genes foram clonados no vetor bimsk®M281.

O algodao SYN-IR102-71 é portador do geip3A19 obtido da cepa AB88 dgacillus
thuringiensis, que codifica a proteina Vip3Aal9 que conferestéaicia aos insetos praga, e do
gene aph4 dEscherichia coli, que codifica o marcador de selecéo higromicina B
fosfotransferase (APH4). Os genes foram clonadgdasmideo pCOT1 onde o promotor da
actina (Act2) confere expressao constitutiva deS¥gil9 e o promotor da ubiquitina
(Ubqg3int) deArabidopsis thaliana confere expressao constitutiva do geple4 como

marcador seletivo. A transformacao genética entadate algodéo foi mediada

por Agrobacterium tumefaciens.

Analise Southern blot: o algoddo DAS-21023-5 dertronsconter uma Unica integracéo do
TDNA originado do vetor pMYC3006, incluindo uma @jntacta do gene crylAc, uma




cdpia intacta do gene pat e cOpias Unicas e istaet@ada um dos elementos reguladores
(Ernest & Beavan, 2001). Além disso, também foificorado que o gene que codifica a
resisténcia a eritromicina bacteriana (eryR) n&iasnfegrado ao evento DAS-21023-5; o
algoddo DAS- 24236-5 indica que ha uma unica iatgy do TDNAcompleto, a qual inclui
0s genes crylF e pat, o promotor Ubi Zm1, o prom@®CS)"mas 2’ e 0os elementos
reguladores ORF25 poliA. Ha evidéncia de uma segimédgracéo do fragmento pat e do
fragmento de hibridizagado do promotor Ubi Zm1 (Btr& Beavan, 2001), porém a sequéncia
de tais fragmentos adicionais foi caracterizadevestigada para a expressao de proteina.
Nenhuma expressédo de proteina foi detectada camio seiginaria do fragmento pat e,
portanto, a presenca de fragmentos adicionais @t ter qualquer efeito no evento DAS-
24236-5; 0 algodao SYN-IR102-7 contém uma Unicarg@&n de T-DNA intacta de pCOT1.
Os dados também indicam auséncia de qualquer sggutkbone do vetor.

Analises de Southern blot realizadas com o alg@f®-21023-5 x DAS-24236-5
xSYNIR102-7, algodao DAS-21023-5 x DAS-24236-5pd@o DAS-24236-5, algoddo DAS-
21023-5 e algodao SYN-IR102-7, utilizando sondageificas para os geneylF, crylAce
pat, além do T-DNA pCOTL1. Todos os padrdes de hibaighip gerados por cada sonda para o
algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7aforidénticos aos dos
correspondentes eventos individuais. Os resultadidcaram que as inser¢cdes de DNA no
algodado DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7 f@ram afetadas pela combinacdo
de eventos individuais através de melhoramentoesanonal.

Em referéncia a caracterizacdo das proteinaseipa€rylAc foi produzida

em Pseudomonas fluorescens cepa MR1620, através de técnica de DNA recombinante
identidade molecular e bioquimica de CrylAc ex@eaésplanta no evento DAS-21023-5 e no
sistema microbiano de expressao foram examinadg&po et al., 2002a; Gao et al., 2002b).
A proteina CrylAc purificada do algodao foi cardetaa, incluindo a detecgéo de
glicosilacao, sequenciamento Nterminal e mapeandmpeptideos. Verificou-se que a
proteina CrylAc expressa in planta e obtida pomi@obiana foram bioquimicamente
equivalentes.

A protoxina Cry1F sintética € uma proteina insd#airistalizada também referida como delta
endotoxina, originalmente identificada @&acillus thuringiensis var. aizawai cepa PS811. A
identidade molecular e caracteristicas bioquimiea€rylF expressa no algoddo DAS-24236-
5 e no sistema de expressdo microbiano foram exala$nusando varios métodos
bioquimicos, tais como sequenciamento N-termiretkrthinacéo de peso molecular,
imunoreatividade, glicosilacdo e espectrometrimdesa MALDI-TOF (Gao et al., 2001; Gao
et al., 2002c). Verificou-se que as proteinas Cgjfressas in planta e por via microbiana,
foram bioquimicamente equivalentes.

A equivaléncia da proteina Vip3Aal9 produzida eamfals de algoddo SYN-IR102-7
realizado por um estudo de bridging demonstrowéatgncia substancial de Vip3Aal9
contida em substancias teste usadas em estudegwtarsca de Vip3Aal9 e a proteina
Vip3Aal9 produzida em plantas de algodao SYN-IRZ0Rroteinas Vip3Aal9 das duas
fontes, recombinante decoli e Vip3Aal9 do evento de algodéao, foram avaliades pa
confirmar que contém o peso molecular previstopiiexdmadamente 89.000 Da e que reagem
imunologicamente com 0 mesmo anticorpo anti-Vip3hal

Andlises de expresséo de proteinas CrylF, CrylA€, Rip3Aal9 e APH4 em tecidos de
algodao DAS-24236-5, algoddo DAS-21023-5, algoddN-8R102-7, algoddo DAS-21023-5
x DAS-24236-5 e no algoddo DAS-21023-5 x DAS-24336SYN-IR102-7, demonstram
gue a expressao dos genes crylF, crylAc, pat, eip3& aph4 ocorre de maneira
independente, uma vez que combinagdes dos eveAR=B236-5, DAS-21023-5 e SYN-
IR102-7 realizados no Brasil e nos EUA néo resuktaminterferéncia significativa na
expressao génica dos genes analisados. Testeside damonstraram que para o algodao
DAS-21023-5 os niveis médios de expresséao de Cryafaram de ndo detectaveis a 3,5
ng/mg de peso de amostra e para a proteina PAdramride ND a 0,23 ng/mg enquanto que
para o algoddo DAS-24236-5 variou de ND a 38,4 ggdara o gene CrylF e de ND a 1,02




ng.mg para a proteina PAT. As concentracfes dasipas Vip3Aal9 e APH4 foram
determinadas por ELISA em plantas de algoddo SYB)}2R/. A proteina Vip3Aal9
apresentou concentracdes médias de 1 a 73 micralya®a peso seco. APH4 néo foi
detectavel na maioria dos tecidos. N&o foi detecpadteina CrylAc, CrylF, PAT, Vip3Aal9
e APHA no néctar, em farelo torrado e oleo.

Ensaios de campo foram conduzidos na linhagemgael@ab DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x
SYNIR102-7 (substancia teste) e na linhagem dedalgésolinha convencional
correspondente (substancia controle). O algodao-PKR3-5 x DAS-24236-5 foi incluido

no estudo como substancia referéncia na safrad@ZL5 em trés localidades
representativas do cultivo de algodéo no Brasilntitidiu (GO), Indianopolis (MG) e

Conchal (SP), as quais representam regides comgwgagrondémicas e condi¢cdes ambientais
variadas. As concentracdes foram demonstradas sky&® a 239,65 microgramas/g
dependendo do tecido. As andlises demonstrarara gueressao dos genes ocorre de maneira
independente, sendo que as combinacdes dos evditapresentam interferéncia
significativa na expressao génica dos gengh-, crylAc, pat, vip3Aal9 e aph4.

A metodologia de PCR pode ser utilizada para détedg OGM utilizando os iniciadores
especificos apresentados e por fitas de testenx Ifiteral para deteccao das proteinas
CrylAc, CrylF, PAT e Vip3Aalo9.

Heranca Genética dos genes inseridos: Plantasicie geragdes sucessivas de cruzamentos
foram analisadas e segregaram para um Unico ledakdrcao no algoddao SYN-IR102-7.

A presenca dos genets/1F, crylAc, pat, aph4 e vip3Aal9 ndo acarretou em efeitos
pleiotropicos e epistaticos quando combinados coendogenes do algodao convencional.
Uma evidéncia de auséncia de efeitos pleiotrépoggistaticos no algodao DAS-21023-5 x
DAS-24236-5 x SYN-IR102-7 foi dado por Brune (2Q1®)de foi estudada a possibilidade
de interagdo entre os genes crylF, crylAc e vip3#il@ontrole de insetos pragas. Esse
estudo foi conduzido para determinar o potenciainergismo ou antagonismo das proteinas
CrylF, CrylAc e Vip3Aal9 quando expressas no alg@&S-21023-5 x DAS-24236-5 x
SYNIR102-7, que também né&o apresenta diferencaiarn@nmposi¢éo nutricional e alteracdes
em caracteristicas das plantas hospedeiras, idola@racteristicas morfoldgicas, agronémicas
e reprodutivas, indicando auséncia de interacdes estes genes e com 0s genes enddgenos
do algodédo quando comparado com o algodao convel@aeferéncias comerciais.

A caracterizacdo molecular da estabilidade do @lgd@AS-21023-5, DAS-24236-5 e DAS-
21023-5 x DAS-24236-5 através das geracfes demoastintegracdo estavel de uma Unica
integracdo de T-DNA pdsouthern blot. A analise das fibras do algoddo DAS-21023-5 x
DAS-24236-5, comparativamente a isolinha converatjdni feita com material proveniente
do ensaio de Indian6polis-MG e foram avaliadasgsiates caracteristicas: micronaire,
comprimento, uniformidade, resisténcia e elongamdas fibras. Desta andlise pode-se
concluir que o algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-6 agresenta alteragoes significativas
nas caracteristicas téxteis estudadas que pudedeeemciar do seu correspondente
convencional, demonstrando a equivaléncia dospatodutos.

As informacfes e dados experimentais demonstrano gigndao DAS-21023-5 x DAS-
24236-5 x SYN-IR102-7 é equivalente ao algodao enownal em suas caracteristicas
morfologicas e agrondmicas e composicao nutricipoaim a Unica diferenca representada
pelas caracteristicas especificas aportadas pathes gnseridos crylF, crylAc, pat, aph4 e
Vip3A19.

O fendtipo do algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5¥NIR102-7 é equivalente ao
fenétipo da planta original no que se refere agéds reprodutivos, a duracdo do periodo de
desenvolvimento da planta e ao seu método de pag@agAlém disso, o algoddo DAS-
21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7, assim comdgo@&do convencional, ndo é uma
espécie invasiva em ecossistemas naturais e néseapa tendéncia de proliferar-se como
planta daninha.

Avaliacao de risco ao meio ambiente:



Caracteristicas Agrondmicas e fenotipicas: Experioseforam realizados nas regides
produtoras de algodao dos EUA para o algoddo DAR25, DAS-24236-5 e DAS-21023-5
x DAS-24236-5. Resultados foram comparados comhadjem PSC355 original a qual foi
introgredida com eventos transformados. Teste apaa@m 16 localidades monitoraram a
resisténcia a doencgas e a pragas das linhagetgod@@ geneticamente modificadas e da
linhagem de algodédo convencional (parental PSCB3&H).houve diferencas na severidade de
sintomas das doencas ou dos danos por insetodva@oeatre as plantas dos algoddes
geneticamente modificados. O algoddo SYN-IR 108iav¥aliado em 51 ensaios de campo
conduzidos em 12 estados americanos. Poucas diésreignificativas foram observadas no
desempenho agronémico quando o algodédo SYNIR1i#-comparado com o seu homélogo
convencional parental, o algoddo Coker 312. O @g@&Ii¥N-IR102-7 produziu um aumento
significativo no rendimento da pluma resultantealia protecdo das plantas contra os insetos
pragas. A avaliagdo das caracteristicas agrondmacagyoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5
x SYN-IR102-7 em relac&o ao algodao controle cooiegral e algoddo comercial (referéncia
comercial) foram realizados em regifes produtoesalgoddo no Brasil (Montividiu (GO),
Indianopolis (MG) e Conchal (SP)). Segundo a respterforam coletados dados em 32
componentes agronémicos comparados com o com@vadalStrike (DAS-21023-5 x DAS-
24236-5), cuja liberacdo comercial foi aprovadd@rasil em 2009. Baseado no resultado
deste estudo, conclui-se que o algoddo DAS-2102BBS-24236-5 x SYN-IR102-7 é
agronomicamente equivalente a variedade de algom@encional.

Efeito em organismos indicadores relevantes: Osrexpntos foram realizados em condigdes
de laborat6rio e de campo. Andlise dos efeitopdateinas CrylF e CrylAc presentes no
algodado DAS-21023-5 x DAS-24236-5 foi mostrado oxgnismos ndo-alvo como minhoca,
Collembola (invertebrado de solo), organismos acgostartropodos ndo alvo (abelha,
crisopa, vespa parasita, joaninha, borboleta marenutros. Experimentos de campo foram
realizados no Brasil. Os estudos referentes aipeoi¥ip3Aal9 presente no algodao SYN-
IR102-7 também foi avaliado quanto a segurancaemtddida proteina em espécies como
aves, organismos aquaticos, insetos e espéciasettebrados do solo, que demonstrou que a
proteina é uma toxina especifica de lepidopterossaptando que as evidéncias disponiveis
indicam que nenhuma espécie de ndo-lepiddpterasigetamente impactada por plantas de
algoddo que expressam a proteina Vip3Aalo.

Conforme apresentado pela requerente, as avalidedésco nas condicdes brasileiras foram
analisadas nas principais regifes produtoras a@el@tg(Indiandpolis-MG, Jardinépolis-SP,
Mogi-Mirim-SP, Rio Verde-GO, Palotina-PR, PrimaveiaLeste-MT, Montevidiu-GO e
Conchal-SP. As regifes de cultivo com algodao paesentam plantas daninhas que sejam
sexualmente compativeis com as espécid€sodsypium cultivadas. A possibilidade de fluxo
génico com o algodao seria muito baixa devido @lamsento espacial prevista para cultivos
comerciais. Considerando os estudos de LPMA naeeheudéncia de efeito de risco aos
organismos nao-alvo, sendo o efeito efetivo sapildpteros.

Uso proposto:O algodédo DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYNIR102-7desenvolvido
com o objetivo de fornecer ao agricultor o conta#emportantes lepidépteros pragas que
infestam a cultura do algodéo, além de expresganepat que codifica a proteina PAT, a
qual confere tolerancia ao herbicida glufosinataénio.

Il — Informacgbes Gerais

As informac0Oes e dados experimentais demonstrano giggoddo DAS-21023-5 x DAS-
24236-5 x SYN-IR102-7 é equivalente ao algodao enownal em suas caracteristicas
morfologicas e agrondmicas e composicao nutriciarmah a Unica diferenca representada
pelas caracteristicas especificas aportadas petes gnseridosrylF, crylAc, pat, aph4 e
Vip3A19.



Il - Aspectos relacionados a salde humana e dosiarais

Conforme apresentado em detalhes no Anexo Il dadpale liberacdo comercial, o algodéo
DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7 é equivideam composicdo ao algodao
isolinha convencional, indicando que a Unica difeeeque ocorre € decorrente da presenca
dos genes crylF, crylAc, pat, vip3Aal9 e aph4 fouen introduzidos via transformacao
genética. As proteinas CrylF, CrylAc, PAT, Vip3A&1lAPH4 sdo rapidamente degradadas
decorrente do aumento de temperatura e sao fatédrdéegeridas em condicdes gastricas. A
andlise da sequéncia de amino acidos das protefgak, CrylAc, PAT, Vip3Aal9 e APH4 e
de toxinas ou compostos alergénicos conhecidosaséitta em qualquer similaridade.

O produto principal do algodoeiro é a fibra, sead@mente usada para se extrair o 6leo
comestivel e proteina, principalmente, para a aliagdio animal. No processamento do
algodao, apds a separacéo da fibra, o principgredbto é o 6leo comestivel. Na extracdo do
0leo obtém-se subprodutos primarios que séo o limteasca e a améndoa, além de produtos
secundarios como a farinha integral, 6leo bruttate farelo, e terciarios como 6leo refinado,
borra e farinha desengordurada.

A equivaléncia substancial do algoddo DAS-21023E0A6-24236-5 x SYN-IR102-7 foi
possivel de ser verificada comparativamente aalatgeonvencional, além disso a rapida
desnaturacdo e degradacdo das proteinas CrylFAG /AT, Vip3Aal9 e APH4, por
aquecimento durante o processamento, garantenueaseg do consumo do algodao DAS-
21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7 e/ou de sewoslpios derivados.

Estudos realizados no Brasil e nos Estados Unidesdstraram que a analise de composicao
nutricional do algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5¥%N-IR102-7, como seus
componentes parentais, algodao DAS-21023-5 x DAS3@4 e algoddo SYN-IR102-7, bem
como o algodao DAS-24236-5, algoddo DAS-21023-5kyodao SYN-IR102-7, em
comparacao ao algodao convencional, ndo resultadifenencas bioldgicas significativas dos
analitos analisados, como teor de proteinas, fibeaboidratos, 6leos, cinzas, minerais, acidos
graxos, aminodcidos, vitaminas, metabdlitos e rauttientes (item 3 do Anexo Il do Pedido).

A presenca dos genes crylAc, crylF, pat, vip3Aadphd no algoddo DAS-21023-5 x DAS-
24236-5 x SYN-IR102-7, e das respectivas protginagles codificadas (CrylAc, CrylF,
PAT, Vip3Aal9 e APH4), ndo causa alteracBes na osigfo nutricional e ndo tem potencial
de provocar efeitos adversos na alimentacdo detesréa utilizacdo dos produtos derivados
do algoddo DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-@das as proteinas Cry1F,
CrylAc, PAT, Vip3Aal9 e APH4, presentes no algoD&®-21023-5 x DAS-24236-5 x
SYNIR102-7 tem muito baixo potencial de risco.

Teste em animais como codornas, frangos de coat®® demonstraram que nao houve
alteracfes relativas ao desempenho animal quamderahdos com produtos derivados de
plantas de algodao que continham as proteinas CGryEAc, PAT, Vip3Aal9 e APH4. Nao
houve alteracdes fisiolégicas ou morfoldgicas ielzdas ao tratamento, indicando auséncia
de efeitos na cadeia alimentar humana e animat @dteo Anexo Il do Pedido).

Nenhuma homologia significativa foi observada eatgroteinas CrylF, CrylAc, PAT,
Vip3Aal9 e APH4 com relacéo as proteinas conhecidam® toxicas (item 8 do Anexo Il do
Pedido) ou alergénicas (item 10 do Anexo IIl DoiBed Dessa forma, ndo ha indicios que o
algodao DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7emgnte riscos de toxicidade ou
alergenicidade, decorrente do consumo de prodetdsados do mesmo, a satde humana ou
animal.

Foram determinados os niveis de anti-nutrientegcakos graxos ciclopropendides
(esterculico, malvalico e dihidroesterculico), tdlanas (AHB1, AHB2, AHG1 e AHG2) e



gossipol (total e livre) em amostras de sementeggbeldo controle, farelos de algodao
controle e amostras de 6leo de algodao control@amdas as dos algoddo DAS-21023-5,
algodao DAS-24236-5, algoddo SYN-IR 102-7 e algdd&&-21023-5 x DAS-24236-5.

Os resultados estiveram dentro do intervalo deatitkea, ou estiveram proximos dos valores
do algodéao controle ou foram similares aos intexwva¢portados na literatura e nenhuma
diferenca significativa foi encontrada, com pouegsecdes que foram devidamente
justificadas.

Os valores para os 113 analitos de algoddo DAS2%0algodao DAS-24236-5 e algodéo
DAS-21023-5 x DAS-24236-5 e também de algodao SRIN3R-7 comparados com os do
algodao controle convencional foram, na quaseidaidd, estatisticamente indistinguiveis do
algodéo controle ou estiveram dentro do intervaleaores da literatura. Um namero
limitado de diferengas significativas entre o aljm®AS-21023-5, algoddo DAS-24236-5 ou
algodado DAS-21023-5 x DAS-24236-5 e 0 algodao obmfioram observadas, porém as
diferencas nao foram consideradas de relevandégita, pois tais diferencas foram
pequenas e/ou os resultados estiveram dentroxdadiacontrada para o algodédo comercial.

IV - Aspectos Ambientais

O algodéo esté entre as dez principais culturdsags do Brasil e ocupa também o sexto
lugar mundial em superficie cultivada.

V — Conclusao

As conclusdes sobre a seguranca bioldgica da pessansformacéo genética do algodao
DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYNIR102-7 levaram emsideracao a biologia da cultura,
as caracteristicas genéticas introduzidas, a esgwatas proteinas, as avaliagdes agronémicas
e fenotipicas, a analise composicional, a aptiddia p plantio do algodao nas regides
brasileiras, a literatura disponivel e a integrasi@toe estes fatores que fundamenta a avaliacdo
de risco comparativa com o algod&o convencionaheeccial. A requerente, Dow
AgroSciences Sementes & Biotecnologia Brasil LE&@B 107/99 apresentou todas as
informacdes conforme determinado na RN n°. 5/28688im, manifesto meu parecer

favoravel a liberagdo comercial do algodao DAS-319% DAS-24236-5 x SYNIR102-7.

Este parecer levou em consideracdo os documentseapados pela proponente e a literatura
cientifica disponivel.

A analise da CTNBIo considerou os pareceres ersifi@os membros da Comissao; por
consultoreAd Hoc; documentos aportados na Secretaria ExecutivalrtiBo pela
requerente; resultados de libera¢gbes planejadaeimambiente; palestras, textos
relacionados. Foram também considerados e consslestiudos e publica¢es cientificas
independentes da requerente e realizados porrteycei

VI- Monitoramento

O plano de monitoramento pds-liberacdo comercral segbmetido em até 30 (trinta) dias,
contados a partir da publicacdo do deferimentoettido de liberacdo comercial do algodéo
DAS-21023-5 x DAS-24236-5 x SYN-IR102-7, conformAntigo 3° da Resolugéo
Normativa n® 9, de 2 de dezembro de 2011:
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Maria Sueli Soares Felipe
Presidente da CTNBIo
Deliberacéo

A CTNBio decidiu por dezessete votos favoraveis pgirovagéo e um voto contrario do Dr.
Mohamed Ezz El-Din Mostafa Habib e trés absten{@es]odo Dagoberto dos Santos, Dr.
Hur Bem CorrEa da Silva e Dr. Leandro Freitas).



