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Decisao:Deferido

Reunido: 2002 Reunido Ordinaria, ocorrida em 09 de mar¢20dé.

A CTNBiIo, apés apreciacdo do pedido de parecerlfmeacdo comercial de algoddo geneticamente
modificado, concluiu pelo sdDEFERIMENTO .

O algoddo MON 88701 foi desenvolvido pelo métoddrdasformacdo mediado pAgrobacterium
tumefaciens usando o plasmideo PV-GHHT6997 na variedade aelatgCoker 130, que serviu como
controle de comparacdo entre o evento transgénicac@nvencional. Esse algodao geneticamente
modificado contém o gene desmetilase (dmo) da ta&&notrophomonas maltophilia que codifica

a expressao da proteina dicamba monoxigenase (DM@jferindo assim a caracteristica de
tolerancia ao dicamba.

A proteina DMO rapidamente catalisa a demetilagiidicamba, gerando um metabdlito que € inativo
como herbicida, o acido 3,6-diclorosalicilico (DOS® DCSA foi previamente identificado como um
metabdlito do dicamba em algodao, soja, gado e €oldgoddo MON 88701 também contém o gene
de tolerancia ao bialofés (bar), originado do actiitetoStreptomyces hygroscopicus, que codifica a
expressdo da proteina fosfinotricina N-acetiltrarasfe (PAT), conferindo assim a caracteristica de
toler&ncia ao herbicida glufosinato. A proteina RBar) catalisa a acetilagdo do grupo de aminoacido
livre do glufosinato para produzir o N-acetil glsiftato ndo herbicida, um metabdlito bem conhecido
por estar presente em plantas tolerantes ao ghafosiN&do ha diferenga na composicao quimica (a
ndo ser as proteinas expressas pelos genes inttoslue nutricional entre as plantas de algodao que
tiveram os genes em questao introduzidos em relagfantas ndo-modificadas dessa maneira.

Os dados apresentados mostram que a adicdo dessss o altera o desempenho dos animais
usados em testes e também ndo introduz variag@tdica ou morfoldégica. As novas proteinas
sintetizadas pela planta ndo séo resistentes até@ligquando ingeridas pelos animais teste. Namfora
encontrados indicios de que a ingestdo das preterpressas pelos genes em questdo leve a
alteracbes em animais prenhes e suas proles.

O uso do MONB88710 ja foi aprovado nos Estados Uni@@nad4, Colémbia, Japéo, Coréia do Sul,

México, Austrélia Taiwan e Nova Zelandia. No amlats competéncias do art. 14 da Lei 11.105/05,
a CTNBio concluiu que o algoddo geneticamente rigatlb MON 88701 € tdo seguro quanto seu

equivalente convencional e o pedido atende as rsoenies legislacfes vigentes que visam garantir a
biosseguranca do meio ambiente, agricultura, shiaena e animal.
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A andlise da CTNBio considerou os pareceres emitigglos membros da Comissdo, documentos
aportados na Secretaria Executiva da CTNBIio pgjaerente, resultados de experimentos realizados
em campo e laboratérios, no Brasil, Estados Unglo&rgentina. Foram também considerados e
consultados estudos e publicag@es cientificas emdmtes da requerente e realizados por tercgiros.
CTNBiIo considera que essa atividade ndo é poteneidk causadora de significativa degradacéo do
meio ambiente ou de agravos a salude humana e amingahcluiu que o algoddo geneticamente
modificado MON 88701 é substancialmente equivalantalgoddo convencional, sendo seu consumo
seguro para a saude humana e animal.

1. Identificacdo do OGM

Designagao do OGM:Algoddo MON 88701

Espécie:Gossipium hirsutum

Caracteristica Inserida: tolerancia aos herbicidas dicamba e glufosinatand@nio.

Método de introducdo da caracteristicatransformacao mediada vidgrobacterium tumefaciens.

Uso proposto: uso comercial e quaisquer outras atividades madas ao algoddo geneticamente
modificado tolerante aos herbicidas dicamba e glofdo de ambnio (MON 88701) e quaisquer
outras atividades relacionadas a esse OGM e quaipgugénies dele derivados.

2. Proteinas Expressas:
v" DMO - Confere tolerancia ao herbicida dicamba;
v" PAT — Confere tolerancia ao herbicida glufosinaachénio;

3. Area de Restricdo Ambiental: Conforme estabelecido no art. 1° da Lei 11.46@Xde margo
de 2007, “ficam vedados a pesquisa e o cultivo rdarmsmos geneticamente modificados nas
terras indigenas e areas de unidades de consetvacao

4. Informacdes Gerais

A empresa Monsanto do Brasil Ltda através do pemc@4200.002285/2015-14 solicita conforme a
Resolucdo Normativa 05, de 13 de fevereiro de 20lBeracdo comercial do algodao geneticamente
modificado denominado MON 88701. Este algoddo Ghtém os genes que conferem tolerancia aos
herbicidas dicamba e glufosinato de aménio. O evtdesenvolvido pelo método de transformacéo
genética poAgrobacterium tumefasciens.

Informacdes relativas ao OGM

O algoddo MON 88701 contém o gene desmetilase (dandactérigtenotrophomonas maltophilia

gue codifica a expressao da proteina dicamba mgenase (DMO), conferindo assim a caracteristica
de tolerancia ao dicamba. A proteina DMO rapidameatalisa a desmetilacdo do dicamba, gerando
um metabdlito que é inativo como herbicida, o acilé-diclorosalicilico (DCSA). O DCSA foi
previamente identificado como um metabdlito do wmhlsa em algodéo, soja, gado e solo. O algodédo
MON 88701 também contém o gene de tolerancia aloféa (bar), originado do actinomiceto
Sreptomyces hygroscopicus, que codifica a expressdo da proteina fosfino@idil-acetiltransferase
(PAT), conferindo assim a caracteristica de toldgdno herbicida glufosinato. A proteina PAT (bar)
catalisa a acetilacdo do grupo de aminoécido tlerglufosinato para produzir o N-acetil glufosinato
nao herbicida, um metabdlito bem conhecido por gstsente em plantas tolerantes ao glufosinato.

O algoddo GM MON88701 permite a aplicacdo do dicaasde o pré-plantio/ pré-emergéncia até
sete dias antes da colheita para o controle deéaglalaninhas de folha larga, e do glufosinato dasde
emergéncia até o estadio de desenvolvimento dacforinicial para o controle de um amplo espectro
de plantas daninhas. A possibilidade de utilizaegslois herbicidas com mecanismos de acdo Unicos
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propicia a oportunidade para o agricultor de imgetar um sistema de manejo de plantas daninhas
efetivo para a producéo de algodao.

Desenvolvimento do Algoddo MON88701

O organismo doador do ger#mo que expressa a proteina monoxigenase (DMO), aéfmact
Senotrophomonas maltophilia cepa DI-6, foi isolado de solo coletado em plardanmthnufatura do
herbicida dicamba (Krueget al., 1989). O algoddo MON 88701 contém o gdme, , a qual confere

a caracteristica de tolerancia ao herbicida dicamabglanta que também contém o gene de tolerancia
ao bialofos (bar), originado do actinomic&oeptomyces hygroscopicus, que codifica a expressao da
proteina fosfinotricina N-acetiltransferase (PAd)nferindo a caracteristica de tolerancia ao hieldoic
glufosinato. Ambas sao bactérias de solo e napatgénicas a humanos. A proteina PAT catalisa a
acetilacdo do grupo de aminoécido livre do glufasinpara produzir o N-acetil glufosinato nédo
herbicida, um metabdlito bem conhecido por estesgnte em plantas tolerantes ao glufosinato.

O algoddo MON 88701 foi desenvolvido pelo métoddrdasformacdo mediado por Agrobacterium
tumefaciens usando o plasmideo PV-GHHT6997 nadadie de algoddo Coker 130, que serviu como
controle de comparacdo entre 0 evento transgénaanvencional. O plasmideo PV-GHHT6997
tem aproximadamente 9,4 kb e contém um T-DNA qdeliéitado pelas regides de borda esquerda e
direita. O T-DNA contém os cassetes de express@@eoes dmo e bar. O cassete de expressdo do
gene dmo € regulado pelo promotor PC1SV, pela seq@é&’ lider TEV e pela regido 3' UTR E6
(UTR do inglés para o cloroplasto CTP2 direcion@ansporte da proteina MON 88701 DMO para
essa organela e é derivada da sequéncia alvo GIB2ree shkG ddérabidopsis thaliana. O gene
dmo no MONB88701 é idéntico ao & maltophilia, exceto que os cddons foram modicados para
otimizar a expressdo em plantas sem alterar a seigude aminoacidos, e um cédon adicional para
leucina foi inserido ap6s o cdédon para a metioni@agene bar € regulado pelo promotor 35S, pela
sequéncia lider Hsp70 e pela regido 3' UTR nos.sAp&ransformacéo, autopolinizacdo e segregacao
foram realizadas para selecionar aquelas plantagro uma Unica cépia homozigota do T-DNA,
incluindo os cassetes de expressdo dos genes drao Blao foi detectado a sequencia restante do
vetor excluido a sequéncia do T-DNA.

As plantas RO geradas através de transformacgacadeegior Agrobacterium foram autopolinizadas
para produzir sementes R1. Plantas RO e R1 foraffadas para tolerdncia aos herbicidas dicamba e
glufosinato, e testadas para a presenca do T-Digsétes de expressdo dmo e bar) e a auséncia da
matriz do plasmideo (oriV). Subsequentemente, astg R1 homozigotas positivas para os genes
dmo e bar foram autopolinizadas para gerar plaRfasPlantas R2 homozigotas positivas contendo
uma Unica insercdo do T-DNA foram identificadas pona combinacdo de técnicas analiticas,
incluindo aplicagbes de dicamba e glufosinato, RP&Ringlés Polymerase Chain Reaction, ou Reacéo
em Cadeia da Polimerase) e andlises de Southdrn blo

O Algoddo MON88701 demonstrou que o inserto foi tidanem cinco geracgdes consecutivas de
melhoramento genético confirmadas por analises alg¢h8rn blot. O algoddo MON 88701 foi
selecionado como o evento lider baseado em suastedsticas fenotipicas superiores e suas
caracteristicas moleculares.

O padrdo da heranca genética dos genes insericigadio MON88701 é herdado de acordo com os
pringipios de heranga mendelianos. Durante o dedéamento do algoddo MON 88701, os dados de
segregacdao fenotipica e genotipica foram coletpdi@savaliar a heranca e estabilidade do T-DNA no
algoddo MON 88701 usando analise qui-quadrgdpdqobre varias geracdes (Arackal et al., 2012). A
andlisex2 é baseada na comparagdo da razdo de segregagivadh com a razdo de segregagdo
esperada de acordo com os principios mendelianos.

Geracdo de dados de melhoramento genético do algod®ON 88701 para gerar os dados de
segregacdo polinizada:A planta RO foi autopolinizada para gerar a semdRil. A geracgdo
segregante R1 foi avaliada por PCR em tempo reatNlBn Real-Time PCR) para a regido
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codificadora do gene dmo. Uma Unica planta R1 hayote positiva foi selecionada e autopolinizada
para gerar as plantas R2 que foram autopolinizpdias produzir sementes R3. Ensaios fenotipicos e
genotipicos confirmaram a auséncia de segregacései®o nessas geracdes autopolinizadas.

Plantas R3 homozigotas positivas foram cruzadaswuoalinhagem de propriedade da Monsanto que
nao contém as sequéncias codificadoras dos geresultvar, via técnicas de melhoramento genético
classico, para produzir as sementes de plantdsefiizigotas para as caracteristicas de tolerancia a
dicamba e ao glufosinato. Essas plantas F1 foratfioecruzadas com uma outra linhagem de
propriedade da Monsanto que ndo contém as seqeé&uificadoras dos genes dmo ou bar, para
produzir sementes BC1F1. A geracdo BC1F1 foi adaliasando aplicacdo do herbicida glufosinato
para selecionar as plantas contendo o T-DNA dadalgdON 88701. As plantas que sobreviveram a
aplicacdo do herbicida foram confirmadas como higioiizs para o T-DNA do algoddo MON 88701
por analise de PCR convencional (TagMan End-Pa@mBnto-especifica. As plantas hemizigotas
BC1F1 foram autopolinizadas para produzir plant@d 2. Para a geracdo BC1F2, as plantas foram
avaliadas usando a aplicagdo do herbicida gluftisiraas plantas sobreviventes foram avaliadas
também por TagMan End-Point evento-especifica @drddNA do algoddao MON 88701.

Andlise de expressao das proteinas

Experimentos de campo conduzidos no Brasil nosratifes locais (MG, MT, PR, BA e SP)
demonstraram que 0s niveis de expressdo das @®ten folhas e grdos demonstraram niveis
maiores nas folhas (média de 134 ug/g) que em dréédia de 21 ug/g) para a proteina DMO e
niveis maiores em sementes (média de 6.6 ug/geouilhas (3,2 a 6,4 ug/g). Estes niveis foram
considerados suficientes para que as caractesistedolerancia aos herbicidas sejam eficientes. As
analises foram realizadas pelo método ELISA. Asmas analises foram realizadas em tecidos de
algoddo MONB88701 na safra de 2010 nos Estados Bmighodiferentes estagios de desenvolvimento
da planta cm resultados equivalentes com o dolBrasi

Andlises de bioinformatica foram realizadas norilese na regido genbmica adjacente para as seis
possiveis sequencias traduzidas para determirzar SEquencias poderiam criar proteinas similaridade
com possiveis alergénicos, toxinas ou outra pratediom atividade biolégica que poderia
comprometer a seguranc¢a do algodao transgénicoheima similaridade foi encontrada.

Andlise dos efeitos pleiotrépicos e epistaticos dgenes inseridos

Efeitos pleiotropicos ocorrem quando um Unico geomtrola diferentes caracteristicas fenotipicas,
sendo que essas caracteristicas podem néo eataomaddas entre si. Efeitos epistaticos ou efeiéos
interacdo génica, por sua vez, ocorrem quandos/genes interagem entre si para influenciar uma
Unica caracteristica fenotipica. No caso do algodl@aN 88701, nenhum efeito pleiotrépico ou
epistatico foi observado até o presente momentantieiros experimentos de campo realizados em
diferentes paises e no Brasil.

O monitoramento pos-colheita realizado nas cintagéss experimentais da Monsanto do Brasil Ltda

na safra 2013/2014 mostrou comportamento semelldantariedades convencionais de algodao, sem
a observacdo de efeitos pleiotropicos ou epis&itiés caracteristicas agronémicas e fenotipicas

foram avaliadas e os resultados apresentados senpeedocumento ndo remetem a preocupacoes
com efeitos epistaticos ou pleiotropicos.

Caracteristicas Fenotipicas e agrondmicas

Nao foram observadas discrepancias desde o estaginescimento do algoddo MON 88701 e do
algodao controle convencional nos cinco locaisldetip desde o periodo vegetativo até o fechamento
do ciclo.

Interagbes com o ambiente
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As avaliacOes de estresses abidticos causadodimparforam realizadas em quatro tempos distintos

durante a conducdo do estudo. Quinze comparacts® fealizadas para as avaliacdes e diferencas
ndo foram observadas quanto a intensidade dossstrentre o algoddo MON 88701 e o algodao
controle convencional. Os estresses avaliadosdntiento, seca, calor/escaldadura, granizo e frio

As avaliacOes de estresses bidticos foram reabzaataquatro tempos distintos durante a conducao do
estudo e foram classificadas como doencas ou masin artrépodes. Dezoito comparacdes foram
realizadas para avaliacfes de doencas e diferedgagoram observadas quanto a intensidade dos
estresses entre o algoddo MON 88701 e o algodémworconvencional. As doengas avaliadas
incluem ramulose, mancha de ramularia, mosaico ogrmancha de Alternaria, murcha de Fusarium,
pinta preta, tombamento e vermelh&o. Quarenta caopes foram realizadas para avaliagdes de
presenca de artropodes e diferengas ndo foramwvalolser quanto a intensidade dos estresses entre o
algoddo MON 88701 e o algodao controle convencio@al artrépodes avaliados incluem bicudo,
mosca branca, pulgao, tripes, acafstylus variegatus e lagartas desfolhadoras.

Quanto a abundancia de organismos néo alvo, o@mam coletados com o auxilio do pano de
batida (Vertical Beat Sheet). Cinco tempos de adletam realizados, sendo que o primeiro tempo foi
iniciado no estadio B1 e os demais tempos foraratadbs a cada 21 dias. Os dados de coleta de
artropodes sdo apresentados na Tabela V-24. Omsnsaja abundancia foi considerada como
representativa (nUmero médio 1,00 por parcela e tempo de coleta) foram subwetal anélise
estatistica. Joaninhas, aranhas, formigas, crisopjgercevejo pirata, vaquinhastylus variegatus,
percevejos e lagarta curuqueré apresentaram ahbtiadéficiente e nUmero minimo para conducgao
de andlise estatistica. Dentre as quinze comparaedizadas, nenhuma diferenca significativa foi
observada entre o algoddo MON 88701 e o algodaoateronvencional.

Avaliacbes de risco a satde humana e animal

O uso do MONB88710 ja foi aprovado nos Estados Uni@@nad4, Colémbia, Japdo, Coréia do Sul,

México, Australia, Taiwan e Nova Zelandia. Nao lif@rénca na composi¢cao quimica (a ndo ser as
proteinas expressas pelos genes introduzidosyieiooél entre as plantas de algodédo que tiveram os
genes em questdo introduzidos em relagdo a pladtasmodificadas dessa maneira. Os dados
apresentados mostram que a adigdo desses genedtardoo desempenho dos animais usados em
testes e também néo introduz variacao fisiolégicenorfoldgica. As novas proteinas sintetizadas pela
planta ndo sao resistentes a digestdo quando dagepelos animais teste. Nado foram encontrados
indicios de que a ingestdo das proteinas expremdas genes em questdo leve a alteracdes em
animais prenhes e suas proles.

Nos casos anteriores de introducdo desses genptaptas, nao foi relatado risco diferente daquele
das plantas da mesma espécie que nao tiveranodugfio desses genes ao homem ou aos animais. A
avaliacéo do potencial alergénico revelou que gstateinas ndo tém risco de causar alergia paga ser
humanos ou animais. Ademais, embora o0s organisnmaslodes dos genes sejam de ampla
distribuicdo na natureza, ndo se conhece da sa&idage de provocar alergias no ser humano ou em
animais. Ainda, essas proteinas sédo degradadéisyidos intestinais simulados.

Testes usando camundongos como modelo revelararasgas proteinas ndo apresentam toxicidade
oral aguda. Observacdes em campos experimentatsanams que a introducao desses dois genes nao
leva a diferencas significativas nas populagdeartiépodes. A analise dos componentes nutricionais
do caroco do algodao revelou ndo haver diferenggsfisativas entre material proveniente de
algoddo modificado com esses dois genes e mateiahlgoddo ndo modificado. Comparando
camundongos alimentados com quantidades muito esaquelas que poderiam estar em racoes
contendo material derivado do algoddo modificadm &sses dois genes e o ndo modificado, ndo
foram encontradas diferencas quanto ao ganho de phsracdes clinicas e toxicidade. Nao foi
avaliado experimentalmente o potencial efeito deletem animais prenhes ou teratogénico. No
entanto, ndo existem indicacdes que isto possaerctvaseado no historico de uso deste OGM em
outros paises onde este algodéo ja e cultivadda ajne seja um fato relativamente recente, nadiato
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OGMs com o gene pat ter um histérico longo de usofato de muitas oxigenases de organismos
consumidos na dieta alimentar serem estruturalmeareelhantes a proteina DMO, no fato de que
ambas as proteinas DMO e PAT séo facilmente digepelas enzimas do suco digestorio.

Foram realizados experimentos de campo para aeaiaaracteristicas agrondmicas, fenotipicas e as
interacbes ambientais do algoddo MON 88710 em camfa ao algoddo COKER 130 e referéncias
comerciais em 5 localidades (conforme descrito racgsso). Foram consideradas caracteristicas
fenotipicas e agrondmicas, abundancia de organis@osalvos, morfologia e viabilidade do pdlen,
avaliacdo de plantas voluntarias, vigor e germioa€# resultados obtidos indicam que o algodéo
MON 88710 ndo apresentou resultados diferented@algodbes convencionais ou COKER 130. Os
dados de interacdes ambientais também indicam @goddo MONO 88710 ndo confere diferengas
na suscetibilidade ou tolerancia maior a doengesses abidticos ou artropodes quando comparadas
as outras variedades convencionais ou COKER 13@adss de morfologia e viabilidade do pdlen
assim como aqueles de germinacdo e vigor, tambégaim a equivaléncia com os algoddes
convencionais ou COKER 130. Assim, o MON 88710 déee representar um risco maior ao meio
ambiente quando comparados aos algoddes conveiscimnseu parental COKER 130.

Foram também realizados outros estudos como abciadate fungos e bactérias no solo,
biodegrabilidade dos restos da planta em solosldiras e composigéo fisico-quimica dos solos, néo
mostrando diferengas com os algoddes convenciona@OKER 130. Resultados semelhantes foram
também obtidos em estudos realizados nos EstaddesJn

O potencial de fluxo génico e introgressdo génioaMiON 88710 para espécies sexualmente
compativeis € improvavel, uma vez que espéciesgenhs do género Gossypium aparentadas com o
algodao cultivado ndo crescem em areas de cultivapvimento do pdélen do algodéo por vento é
limitado devido ao seu tamanho a sua natureza sascWarios estudos demonstraram que a
polinizacdo cruzada mesmo na presenca de altdadivide polinizadores é limitada por distancia. No
Pais estdo estabelecidas zonas de exclusdo dé plantlgoddo OGM com o objetivo de isolar
espécies selvagens do fluxo génico oriundo de OGMs.

Area de Restricio Ambiental: Conforme estabelecido no art. 1° da Lei 11.46(2 dele marco de
2007, “ficam vedados a pesquisa e o cultivo dermesgaos geneticamente modificados nas terras
indigenas e areas de unidades de conservacao”.

Parecer:

Considerando que as proteinas DMO e PAT, que camferespectivamente, tolerancia ao herbicida
dicamba e glufosinato de aménio, sdo isoladas deéfims de solo sem conhecimento de
patogenicidade e foram expressas em eventos agiéosubmetidos a avaliacdo de risco e aprovados
para uso comercial em diversos paises;

Considerando que o histérico do uso de plantasesgando as proteinas codificadas pelos genes em
questdo mostra ndao haver efeito adverso sobre isngas indicadores relevantes e nem de impacto
ambiental significativo;

Considerando que o evento MON88701 teve sua camagt@o molecular definida, a andlise da
expressdo das proteinas, a analise composicioral a&valiacbes agronbmicas e fenotipicas ndo
demonstraram evidéncias de risco a saude humamnmala

Considerando que os métodos de quantificacdo udealetime PCR para quantificacao foi validada
pelo "Joint Research Centre" Laboratério de Refgsérda Unido Europeia para Alimentos
Geneticamente Modificados de 2016 (JRC publicatiaRil42);
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O historico do uso de outras plantas nas quais egsees foram introduzidos ndo registra qualquer
risco ao homem ou aos animais que sejam maioregielas das mesmas plantas que nao tiveram
genes heterologos introduzidos;

O uso do MON 88710 ja foi aprovado nos Estadogiaii Canadé Japéo, Coréia do Sul, México,
Australia e Nova Zelandia;

N&o ha diferenca na composicao quimica (a ndossgroseinas expressas pelos genes introduzidos) e
nutricional entre as plantas de algod&o que tivavargenes em questdo introduzidos em relacéo a
plantas ndo modificadas dessa maneira;

Os dados apresentados mostram que a adicdo dessss Ao altera 0 desempenho dos animais
usados em testes e também néo introduz variagélddica ou morfologica;

As novas proteinas sintetizadas pela planta naoresistentes a digestdo quando ingeridas pelos
animais teste;

N&o foram encontrados indicios de que a ingesti@iddeinas expressas pelos genes em questao leve
a alteragbes em animais prenhes e suas proles;

Ademais, o estudo da literatura ndo apresenta tsuparra formular alguma hip6tese de trabalho
sugerindo que a ingestao das proteinas em questéa per nociva a animais nao prenhes, prenhes ou
sua prole;

O exame da literatura e dos dados apresentadoslin@agdo ndo mostram que as proteinas em
questao sejam téxicas ou mesmo possam ser aleaggnic

O historico do uso de plantas expressando as pastebdificadas pelos genes em questdo mostra néo
haver efeito adverso sobre organismos indicadostsvantes e nem de impacto ambiental
significativo.

Para o plantio de algoddo geneticamente modifickde ser observada a Portaria do Ministério da
Agricultura que determina as zonas de exclusdo nadepodera ser cultivado algoddo geneticamente
modificado.

Conclusao

Diante do exposto e considerando os critérios nat#onalmente aceitos no processo de analise de
risco de matérias-primas geneticamente modific&dpessivel concluir que o algod&o tolerante ao
dicamba e ao glufosinato MON 88701 é tdo seguratquaeus equivalentes convencionais. No
ambito das competéncias que lhe sdo atribuidasapeltt4 da Lei 11.105/05, a CTNBio considerou
que o pedido atende as normas e as legislacbastesggue visam garantir a biosseguranca do meio
ambiente, agricultura, salde humana e animal, ecldanque o algoddo MON 88701 é
substancialmente equivalente ao algoddo convericiseado seu consumo seguro para a saude
humana e animal. No tocante ao meio ambiente, aB@¥ bbncluiu que o algoddo MON 88701 ndo
sé potencialmente causadores de significativa dagé® do meio ambiente, guardando com a biota

relacdo idéntica a do algodao convencional.

A CTNBiIo considera que essa atividade ndo € paiBnente causadora de significativa degradacéo
do meio ambiente ou de agravos a saude humananalars restricdes ao uso do OGM em analise e
seus derivados estdo condicionadas ao disposteirid 1460, de 21 de marco de 2007.

A andlise da CTNBio considerou os pareceres emsitigilos membros da Comissdo; documentos
aportados na Secretaria Executiva da CTNBIo pejaerente; resultados de libera¢des planejadas no
meio ambiente e textos relacionados. Foram tamlodsiaderados e consultados estudos e publicacbes
cientificas independentes da requerente e reakzaoioterceiros, bem como as analises ja realizadas
em outros paises pelos respectivos oOrgdos de megulacdo de organismos geneticamente
modificados.
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